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AGNOSTICS

SOLID TUMOR PANEL PRECIZIOS ONKOLOGIA

» Otvenkét, rosszindulati daganatokban
gyakran érintett onkogén eltéréseinek
kimutatasa egy vizsgalattal.

» A klinikailag befolyasolhaté mutacidk
kimutatdsa a preciziés onkolégia alapja.

» A betegek tobb, mint felében azonosithatd

» Leggyakoribb, klinikailag befolyasolhaté ilyen eltérés multigénes vizsgalatokkal.

genetikai eltérések vizsgalata.

» NTRKI1, NTRK2, NTRK3 fuziok kimutatasa

» Az atfogdé molekularis vizsgalatok
koltséghatékonyak és nélkulozhetetlenek

A legfontosabb vizsgalt gének*

TUDS COLON MELANOMA PANCREAS EMLS GYOMOR
ALK AKT1 BRAF ALK AKT1 ATM
BRAF ALK KIT BRAF ERBB2 ERBB2
EGFR ATM MAP2K1 ERBB2 ERBB3 ERBB3
ERBB2 BRAF NRAS FGFR2 ESRI FGFR2
ERBB3 ERBB2 NTRK1 IDH1 NTRK1 NTRKI
FGFR1 KRAS NTRK2 KRAS NTRK2 NTRK2
KRAS MET NTRK3 MET NTRK3 NTRK3
MAP2K1 NRAS NTRK1 PIK3CA PIK3CA
MET NTRK1 NTRK2 RET
NTRK1 NTRK2 NTRK3 ROSI
NTRK2 NTRK3 PIK3CA
NTRK3 PIK3CA RET
PIK3CA RET ROSI

RET

ROSI1

*ESCAT és OncoKB adatai alapjan

MODSZER

Formalinban fixalt, paraffinba agyazott
(FFPE) blokkbdl, vagy egyéb tumorsejtet
tartalmazo mintabaol.

Javasolt tumorsejt arany: 220%
Egyedi nukleotid variansok (SNV),
rovid inszerciok és deléciodk,
valamint képiaszam eltérések (CNV),
illetve faziés transzkriptumok

azonositasa bioinformatikai médszerekkel.

Az azonositott variansok
osztalyozasa és annotacidja
(Clinvar, COSMIC, HGMD, Varsome stb.).

ibioscience.hu

az Ujabb klinikai tanulmanyok kapcsan.

Mutacidék varhaté gyakorisaga*
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53% 52% 7%

* A cBioPortal adatbazis alapjan a panelben vizsgalt, klinikailag potencia-
lisan befolydsolhaté gének eltéréseinek varhaté gyakorisaga.

Tudorak, elérehaladott, kedvezétien
prognézisu, illetve a ritka rosszindulatu
daganatok, valamint ismeretlen eredetii
metasztazisok esetében érdemes koran
atfogo genetikai vizsgalatot végezni.

VIZSGALT GENEK LISTAJA

SNV, révid inszerziék/delécidk és képiaszam

eltérések (hotspotok): AKT1, ALK, AR, BRAF, CCND1, CDK4,
CDK6, CTNNBI, DDR2, EGFR, ERBB2, ERBB3, ERBB4, ESRI,
FGFR1, FGFR2, FGFR3, FGFR4, GNAT1, GNAQ, HRAS, IDH]1,
IDH2, JAK], JAK2, JAK3, KIT, KRAS, MAP2K1, MAP2K2, MET,
MTOR, MYC, MYCN, NRAS, PDGFRA, PIK3CA, RAFI, RET,
ROSI1, SMO

Leggyakoribb fiziés transzkriptek: ABIL, ALK, AKT3, AXL,
BRAF, EGFR, ERBB2, ERG, ETV1, ETV4, ETV5, FGFR1, FGFR2,
FGFR3, MET, NTRK1, NTRK2, NTRK3, PDGFRA, PPARG, RAFI,
RET, ROSI1
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UNIVERSITY OF PECS MUNKAFOLYAMAT

Kuldetésink a BIOTECHNOLOGIA és az
EGESZSEGUGY terlletén folytatott tudoma-
nyos kutatds 0sztdonzése és a legujabb in-
novativ technolégidk alkalmazasa a diag-
nosztikaban.

AZ IBIOSCIENCE KFT. A PECSI TUDOMANYEGYE-
TEM SZENTAGOTHAI JANOS KUTATOKOZPONT-
JAVAL szoros egyUttmuikodésben biztositja
a magyar tudomanyos kdzdsség szamara
a legmodernebb Ujgeneracids szekvenala-
si technoldgiat és szakmai hatteret.

KAPCSOLATFELVETEL

order@ibioscience.hu
+36 70 674 6611

MINTABEKULDES
FFPE blokk, vagy metszet,

sejtblokk, vagy kenet,
vagy izolalt DNS/RNS

SZOVETTANI FELDOLGOZAS
mikroszképos

tumorsejt-ellendérzés,
DNS és RNS izolalas

GENETIKAI ELEMZES
bioinformatikai elemzés,
varidnsok azonositasa
és annotalasa

HIVATKOZASOK
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